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La obesidad como problema de salud
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Regulacion genica de la diferenciacion adipogenica
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La acetilacion de histonas para el estudio de la adipogenesis
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Herramientas de frontera para el estudio de la adipogénesis
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Objetivo

Analizar la distribucion genomica de la marca
H3K9ac en la adipogenesis de celulas troncales de
ligamento periodontal mediante ChIP-Seq



Inmunoprecipitacion de la cromatina acoplada a secuenciacion masiva
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Analisis bioinformaticos
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Adipogenic
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Mapas de ennquecimiento de la marca H3K9ac . ;
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Mapas de enriquecimiento de la marca H3K9ac
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- Ditribucion genémica de los picos de H3K9ac
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